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1. Sie mdchtenein einfachesProgrammschreibenum codierendeSequenzemwon nicht-
codierenderzu unterscheidenGegebenseienein Trainigssatavon ORF (openreading
frames)Sequenzerdie jeweils ein durchgehendelseserastehabenundein Programm,
dasdie Haufigkeit der64 Codonsin beliebigenSequenzeberechnet.

GebenSie eineverninftige Methodean, wie mancodierendeson nicht-codierendeise-
quenzerunterscheidekann.Die Methodesoll statistischfundiertsein.Wie erhaltenSie
ameinfachsterein Modell fur die Codon-Haufigkeit in nicht-codierende®equenzen?

(Hinweis: Erinnern Sie sich, wie man zufallige und nicht-zuillige Verteilungenver-
gleicht).

Wenn Sie die Berechnungatsachlich ausprobierermodchten,benutzenSie das PERL-
Scriptcodon_usage?2. pl

(http:// ww. dkfz.de/ibios old/lectures/bil ws0304/ codon usageZ2. pl).
Um es zu benutzenmissenSie PeERL installieren(ht t p: / / ww. perl . com). Das
Programnrufen SieauseinerMS-DOSEingabeaubrderungauf (bzw. auseinerUNIX-
shell,wennSiemit Linux arbeiten):

per|l codon_usage2. pl <FASTA- Dat ei >
Eine FASTA-Datei mit Trainingssequenzgii7 ORFsausdemHumanerHerpesvirusl)
findenSieunter

http://ww. dkfz.de/ibios old/lectures/bil ws0304/ hhvl.tasta.

(4 Punkte)


http://www.dkfz.de/ibios_old/lectures/bi1_ws0304/hhv1.fasta
http://www.perl.com
http://www.dkfz.de/ibios_old/lectures/bi1_ws0304/codon_usage2.pl

