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Übungsblatt 6a

Abgabe:bis28.11.03,16.30Uhr in INF 580

1. Sie möchtenein einfachesProgrammschreiben,um codierendeSequenzenvon nicht-
codierendenzu unterscheiden.Gegebenseienein Trainigssatzvon ORF (openreading
frames)Sequenzen,die jeweils ein durchgehendesLeserasterhaben,undein Programm,
dasdie Häufigkeit der64Codonsin beliebigenSequenzenberechnet.

GebenSieeinevern̈unftigeMethodean,wie mancodierendevon nicht-codierendenSe-
quenzenunterscheidenkann.Die Methodesoll statistischfundiertsein.Wie erhaltenSie
ameinfachstenein Modell für die Codon-Ḧaufigkeit in nicht-codierendenSequenzen?

(Hinweis: ErinnernSie sich, wie man zufällige und nicht-zuf̈allige Verteilungenver-
gleicht).

Wenn Sie die Berechnungtats̈achlich ausprobierenmöchten,benutzenSie dasPERL-
Scriptcodon usage2.pl
(http://www.dkfz.de/ibios_old/lectures/bi1_ws0304/codon_usage2.pl).
Um es zu benutzen,müssenSie PERL installieren(http://www.perl.com). Das
ProgrammrufenSieauseinerMS-DOSEingabeaufforderungauf (bzw. auseinerUNIX-
shell,wennSiemit Linux arbeiten):

perl codon_usage2.pl <FASTA-Datei>

EineFASTA-Datei mit Trainingssequenzen(77 ORFsausdemHumanenHerpesvirus1)
findenSieunter
http://www.dkfz.de/ibios_old/lectures/bi1_ws0304/hhv1.fasta .
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